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Pfiloha €. 1 Smlouvy — Specifikace predmétu plnéni

Sekvenace miRNA izolované ze vzork(l primarnich a metastatickych kolorektalnich nadora a pfrilehlé
nenadorové tkané. Predmétem plnéni je sekvenace 25 trojic (nenddorova mukéza, primarni nador a
metastaticka tkan), tedy celkem 75 vzorkd.

Zhotovitel od Objednatele obdrzZi vzorky celkové RNA.

Dale je predmétem plnéni analyza expresnich profillt miRNA v tkani z nenadorové mukézy, z primarniho
nadoru a z metastaz za i¢elem umoznéni detekce zmény v expresnim profilu v pribéhu progrese a tak i
nalezeni novych biomarkerd nezbytnych pro ¢asnou detekci kolorektalniho karcinomu a jeho progresi.

Popiste sluzby jako celek:

e  Pfiprava vzorku RNA a sekvenovani
e Kontrola kvality hrubych dat, filtrace bazi se Spatnou kvalitou detekce a adaptorovych sekvenci
e Mapovani do referencnich sekvenci (transkriptomu)

o

e Kvantifikace ,readd” a normalizace

e Analyza genové exprese pomoci DEseq2 a edgeR

e Analyza ,Genové anotace” a ,Genové ontologie”

e Celkové zhodnoceni a shrnuti, zdvére¢na zprdva

e délka ¢teni min. 1000bp

e uchovanivzork( min. 7 dni (1 pracovni tyden)

e uchovani vysledk 2 roky, on-line pfistup k vysledkim
e technicka podpora

Formdt vystupnich dat: FASTQ
Vystupy z analyzy dat:

o C(ista data ve formatu fastg, multigc zprava

e Mapovana data ve formdatu bam, qualimap vystupy

e Tabulka ¢etnosti transkript(

e Data prepoctend podle TMM normalizacnich faktor(

e Hodnoty exprese viech transkriptt

e Volcano a MA grafy ve formatu pdf

e Pocet diferencialné exprimovanych genl

e Mapa korelaci jednotlivych vzorkl ve formatu pdf

e Heat mapa diferencidlné exprimovanych gen(

e Tabulka GO skupin + graficky vystup, odkaz na webovou stranku s kompletnimi GO vystupy



