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Specifikace predmétu pInéni

Obecné pozadavky:

Neni-li uvedeno jinak a je-li pro dany pfistroj relevantni, je poZzadovano/plati:

napajeni jednofazovou soustavou 230 V/50 Hz, zastrcka typu E, pfip. tfifazova 400 V/50 Hz;
minimalné kompatibilita s prostfedim OS MS Windows, resp. prenositelnost dat do MS Office;
nejnoveéjsi verze software;

je-li v popisu pfistroje uvedena konkrétni komeréni znacka, neni pro dodavatele zdvazng, je
uvedena pouze jako referencni vzor;

doddavka bude zahrnovat veskeré soucasti nutné k plnému provozu zafizeni - tedy napft. i kabely,
zarovky, lampy, apod. a spotifebni materidl nutny k instalaci, nastaveni a sefizeni pftistroje
a k zaskoleni obsluhy;

soucasti doddvky bude instalace na misté, sefizeni a nastaveni pfistroje, napojeni na média,
provedeni zkousky plné funkénosti a zaskoleni obsluhy;

soucasti dodavky bude rovnéz kompletni dokumentace umoziujici provozovat dany pfistroj na

tzemi CR v souladu s predpisy CR a EU (dle relevance, napft. CE, revize apod.);

uvedené parametry jsou minimalini z hlediska kvalitativnich poZadavk( zadavatele.

Pouziti a poZadavky:

Hmotnostni spektrometr bude vyuZit pro komplexni analyzy. Je uréen pro taxonomickou analyzu

bakterii a mikromycet. Zaroven bude vyuZit pro specidlni epidemiologické Ucely. Zaroven musi

umoznovat automatickou i manualni analyzu spekter. RovnéZ musi umoznit manudlni vysetfeni

mechanizmU rezistence, napf. karbapenemaz, tzn. rozliSeni v oblasti 200 az 500 m/z s pfesnosti < 0,5.

V oblasti zobrazeni tkani bude vyuZit pro specialni patologické ucely. Ddle bude vyuzZit pro klasické

proteomické uUcely, tj. identifikaci protein(. Negativni mdd je vyZzadovan z divodu analyzy lipidovych

struktur, napt. lipopolysacharidu bakterii.

Pfistroj pro MALDI-TOF hmotnostni spektrometrii musi umoZrfiovat/obsahovat:

aplikace pro taxonomickou identifikaci bakterii a hub, pro charakterizaci tkani (tissue typing),
proteomické analyzy

méreni v negativnim i pozitivnim médu, v linearnim i reflektorovém maédu
laser s fokusaci alespofi 5 um a 10 kHz

SW a databaze pro taxonomickou identifikaci bakteridlnich a mykotickych patogen( srovnavanim
spekter (referenc¢ni spektra >7000 kmen() umoziujici pravdépodobnostni interpretaci spekter pro
klinickou mikrobiologii, veterinarni izolaty a primysl

SW pro statistickou analyzu a srovnavani bakterialnich izolatd, tvorbu vlastnich databazi
server pro prohledavani databazi proteinovych sekvenci véetné licenci a software

SW pro tissue imaging
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